Procedurer for rettelse af afstamning
pa genotypede dyr
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Metode bag Mendel Error test
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Test af registreret afstamning

|Fargenotypet Far ej genotypet/(ukendt)

Mor genotypet Mendel Error-test Sggning
Mor ej genotypet Mendel Error-test Sgagning

* | langt hovedparten af tilfeeldene findes der en
genotype pa den registrerede far

* Er dette ikke tilfaeldet sgges altid efter mulige
foreeldre — uanset om mor er genotypet eller ¢

 For dyr med genotypet far er Mendel Error-
testen afggrende for videre aktion
NAV
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Test af registreret afstamning
Mendel Error test

¥ Afstamningen accepteres, hvis:

 Der er perfekt match paca. 120 udvalgte SNPer
mellem dyret og dets far/foraeldre

* 90-95% af genotypede NAV-dyr accepteres
under normale omstaendigheder her

« Er der ikke perfekt macht, sgges efter mulige

foraeldre til dyret blandt alle genotypede dyr
NAV
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Sggning efter mulige foraeldre
Seneste 3 uploads — NAV dyr

_ Far uden genotype Dyr med feJI I trin 1 NAV-dyr | alt

Maj 2012 1416
Juli 2012 28 47 1154
September 2012 5 45 813

 Far uden genotype er typisk, hvor:

« Kalven ikke findes i afstamningsfil - sen
Indberetning

« Udenlandsk tyr uden genotype —isaer RDC/JER

« Uoverensstemmelse mellem racekode |
NAV afstamningsfil og SNP-database (HOL/RED)
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Saggning efter mulige foraeldre

* Der sgges efter mulige foraeldre blandt alle
genotypede dyr

 Ca. 54.000 dyr
« (Ca. 45.000 SNPer

« Et dyr af gangen sammenlignes med mulige
foreeldre

« Mulige foreeldre er genotypede dyr, som er
mindst 500 dage aldre end dyret selv
NAV
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Far ej genotypet/(ukendt)

Sggning efter mulige foreeldre

 Genotypen accepteres, hvis:
¥ Match mellem fundne og registrerede foreeldre
« <100 uoverensstemmelser

¥ Mor genotypet og korrekt, men far er forkert
 Fejlinseminering eller ukendt far
{ Far eendres i KVDB
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Sagning efter mulige foraeldre

 Genotypen afvises, hvis:
— Mor er forkert
— Mor er ikke genotypet, og far er forkert

« Afstamning skal fastseettes ved officiel
foreeldreskabstest

{ Husk, at der skal gives besked til VG om, at
genotypen skal med i beregningerne igen, nar
afstamning er faldet pa plads

NAV 9 pap
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Fejlprocent ved seneste 3 uploads
af SNP-data

?E?IL?OSWE/FIN)

24-05-2012
11-07-2012 2,3 3,5 1,9 0,6
29-08-2012 4,2 6,1 1,6 2,0
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Fremtidig anvendelse af SNPer

« Der arbejdes pt. pa at fa den officielle
foraeldreskabskontrol til at kere pa SNPer

« Dyr, som genotypes, vil ogsa fa en officiel
foreeldreskabs-/faderskabskontrol

« Dyr med fejl vil fa rettet/slettet forkert
afstamning
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